
2. Разведение линий с преимущественным преобладанием адди-
тивных эффектов в формировании признаков откормочной и мясной 
продуктивности позволит улучшить мясные и откормочные качества в 
генеалогических линиях, что может привести к снижению толщины 
шпика над 6-7 грудными позвонками, увеличить площадь «мышечного 
глазка», длину туши и массу окорока в отдельных линиях. 

3. Высокие вариансы специфической комбинационной способ-
ности линии Задора, Забега, Зубра свидетельствуют о преобладании 
эффектов доминирования и эпистаза, что характеризует их как пер-
спективные для кроссов с целью обеспечения гарантированного эф-
фекта гетерозиса. 
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ДНК-ДИАГНОСТИКА СТРЕССУСТОЙЧИВОСТИ СВИНЕЙ 
БЕЛОРУССКОЙ МЯСНОЙ ПОРОДЫ 

 
Проведена диагностика стрессустойчивости свиней белорусской мясной породы. 

Установлена тенденция снижения показателей откормочной и мясной продуктивности, 
показателей метаболических и обменных процессов,  естественной резистентности орга-
низма животных - носителей  мутантного аллеля гена RYR-1 (Nn), что указывает на 
необходимость направленного разведения гомозиготных NN-генотипов.  

Ключевые слова: полимеразная цепная реакция (ПЦР), полиморфизм длин рестрик-
ционных фрагментов (ПДРФ), злокачественная гипертермия, аллель гена RYR-1.  

 
Интенсивная и целенаправленная селекция на мясность, жесткие 

условия эксплуатации животных, безвыгульное содержание, формиро-
вание больших групп, ранний отъем поросят, а также значительные 
колебания микроклимата создают давление на организм свиней как на 
биологическую систему, превышающее адаптивные возможности. В 
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результате возникает заболевание, сопровождающееся злокачествен-
ной гипертермией и снижением естественной резистентности, что 
приводит к увеличению отхода поросят, резкому снижению откормоч-
ной и мясной продуктивности и ухудшению качества мяса. 

Последние исследования данного явления выявили положительную 
корреляцию между селекцией свиней на мясность и плохими адапта-
ционными качествами, то есть, животные с высокой долей мясности 
характеризуются повышенной чувствительностью к стрессам [1, 12]. 
Эти признаки имеют генетическую природу, затрагивающую галата-
новый локус, контролируемый двумя аллелями N и n, в котором рас-
положен комплекс генов, кодирующих информацию о белках и фер-
ментах, синтезирующихся в организме свиньи в ответ на действие раз-
личных стрессфакторов. 

Наиболее распространенный метод раннего прогнозирования 
устойчивости свиней к стрессу – галатановый тест. Однако этот способ 
основан только на фенотипической реакции животного, поэтому имеет 
существенное ограничение, так как выявляет только генотипы nn, но 
не делает различий между NN и Nn генотипами свиней [4]. ДНК – те-
стирование повышает точность определения, так как базируется на 
анализе наследственной информации, то есть, непосредственно гено-
типа. 

Развитие молекулярно-генетических методов, в том числе полиме-
разной цепной реакции (ПЦР) и полиморфизма длин рестрикционных 
фрагментов (ПДРФ), позволило выявить мутацию в рианодин-
рецепторном гене (RYR-ген), входящем в этот локус, и не только раз-
делить популяцию на носителей и неносителей, но и провести диагно-
стику, выявление и выбраковку скрытых носителей в гетерозиготном 
состоянии (Nn) [1, 5, 7, 9, 10, 11].  

В свиноводстве за рубежом широко используется анализ на нали-
чие нежелательной мутации в гене RYR-1, ответственной за предрас-
положенность животных мясных пород к злокачественной гипертер-
мии [2, 3, 6, 8]. В условиях интенсивной селекции на мясность, сопро-
вождающейся высоким импортом мясных пород и созданием новых 
мясных пород, данная проблема актуальна и для свиноводства Белару-
си. 

Институтом животноводства НАН Беларуси совместно с сотрудни-
ками лаборатории ДНК-технологий ВНИИплем начата работа по те-
стированию популяций белорусской мясной породы свиней РУСП 
«Будагово» Минской области с целью разработки эффективных селек-
ционных приемов по выявлению животных – носителей мутантного 
гена RYR-1 методом ПЦР-ПДРФ, а также изучения влияния RYR1-
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генотипа на откормочную и мясную продуктивность свиней. 
Для выполнения поставленной цели на Гродненской КИСС прове-

ден контрольный откорм и убой 41 головы молодняка белорусской 
мясной породы. 

При проведении контрольного откорма молодняка учитывались: 
возраст достижения живой массы 100 кг (дней), среднесуточный при-
рост (г) и затраты корма на 1 кг прироста (корм. ед.). 

Для характеристики мясной продуктивности при убое молодняка 
учитывалась длина туши (см), толщина шпика (см), масса заднего око-
рока (кг), площадь «мышечного глазка» (см2). Проведена обвалка 12 
полутуш различных генотипов по гену RYR-1. 

При постановке на откорм молодняка свиней были взяты пробы 
ткани уха и проведено тестирование методом ПЦР-ПДРФ с целью вы-
явления генотипов с мутантным аллелем гена RYR-1. 

В исследуемой популяции не было выявлено ни одного животного-
носителя мутантного аллеля гена RYR-1 в гомозиготной рецессивной 
форме (nn). Однако частота встречаемости генотипов с RYR-1 в гете-
розиготной форме (Nn) составила 0,085 (17%). И соответственно 83% 
животных с гомозиготным доминантным генотипом (NN) были сво-
бодны от точковой мутации злокачественной гипертермии. 

 
Таблица 

Показатели откормочной и мясной продуктивности молодняка белорусской мясной 
породы с различными генотипами по гену RYR-1 

 
Показатели Генотипы 

Nn (n=7) NN (n=34) 
Среднесуточный прирост, г 700,7±12,1 744,4±15,2* 
Возраст достижения 100 кг, дней 177,9±2,7 172,3±2,2 
Затраты корма на 1 кг прироста, корм. ед. 3,80±0,1 3,6±0,1 
Длина туши, см 97,4±0,6 99,8±0,7** 
Толщина шпика, мм 29,9±2,6 26,1±0,7 
Площадь «мышечного глазка», см2 32,5±2,1 32,1±0,7 
Масса окорока, кг 11,1±0,2 10,9±0,1 

Примечание. Достоверность разницы дана относительно генотипа Nn: *Р<0,05; 
**P<0,01.  

 
Установлены значительные различия в откормочной и мясной про-

дуктивности животных в зависимости от принадлежности к генотипу 
по гену RYR-1 (см. табл.). 

Молодняк с гомозиготным генотипом (NN) характеризовался более 
высокой скоростью (172,3 дня) и энергией роста (744,4 г; P<0,05), за-
тратами корма на 1 кг прироста (3,6 к. ед.), а также более длинной ту-
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шей (99,8 см; P<0,01) и тонким шпиком (26,1 мм), что значительно 
превышало аналогичные показатели животных с генотипом (Nn) (со-
ответственно на 7,6 дня или 4,5%; 43,7 г – 5,9%; 0,2 корм.ед. – 5,6%; 
2,4 см – 2,8%; 3,8 мм – 2,7%). 

Достоверных различий между генотипом по величине показателей 
массы окорока и «площади мышечного глазка» не установлено. 

Выводы. 1. Установленная тенденция снижения показателей от-
кормочной и мясной продуктивности животных – носителей мутант-
ного аллеля гена RYR-1 свидетельствует о необходимости проведения 
диагностики, выявления генотипов Nn и nn мутантного гена RYR-1 и 
предпочтительного разведения гомозиготных NN генотипов. 

2. Использование методов ПЦР-ПДРФ позволит провести анализ 
генотипа на уровне ДНК, выявить точковые мутации злокачественной 
гипертермии не только в гомо-, но и в гетерозиготной форме, значи-
тельно увеличив надежность и достоверность оценки. 
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ВЛИЯНИЕ ГЕНОТИПА ХРЯКОВ КРУПНОЙ БЕЛОЙ  
ПОРОДЫ ПО ЭСТРОГЕНОВОМУ ГЕНУ-РЕЦЕПТОРУ  

НА ПРОДУКТИВНОСТЬ СВИНОМАТОК 
 

Установлено, что генотип хряков крупной белой породы по эстрогеновому рецепто-
ру влияет на продуктивность свиноматок: достоверно (Р<0,001) повышалась эффектив-
ность осеменения, снижалась эмбриональная и постэмбриональная смертность, отмеча-
лось повышение энергии роста поросят в 21 день (Р<0,01) и их сохранность. 

Ключевые слова: крупная белая порода , многоплодие, эстрогеновый ген-рецептор. 
 
Продуктивность сельскохозяйственных животных зависит от фено-

типических признаков, которые определяются генетическими факто-
рами наследуемости. При традиционной селекции, основанной на 
оценке животных по фенотипу, его качественным и количественным 
признакам, их истинный генетический потенциал может быть занижен 
или необъективно оценен. На качество оценки оказывают негативное 
влияние факторы среды, она сложна и продолжительна. Положитель-
ное или отрицательное взаимодействие факторов генотип-среда уско-
ряет или замедляет селекционный процесс и определяет его эффектив-
ность. В настоящее время в связи с развитием молекулярной генетики 
появилась возможность идентификации генов, напрямую или косвенно 
связанных с хозяйственно-полезными признаками (геномный анализ). 
Российскими учеными разработаны методики, позволяющие опреде-
лить спектр генов-кандидатов, оказывающих влияние на развитие изу-
чаемых признаков. К ним относятся эстрогеновый ген–рецептор (ЕR), 
влияющий на плодовитость маток, рианодиновый рецептор (Ryr1)-
чувствительности к стрессам и ген связанного белка жирных кислот 
(FABR) - влияющий на качество свинины [4]. 

По мнению ученых, наиболее перспективным для применения в 
практической селекции является эстрогеновый ген-рецептор [2]. Нали-
чие предпочительного с точки зрения многоплодия аллеля в доми-
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