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Введение. Животноводы и политики во всем мире всё больше за-

интересованы в использовании биоразнообразия животного мира, что-
бы улучшить продовольственное производство и продовольственную 
безопасность на перенаселённой планете в условиях глобального по-
тепления климата. ФАО предупреждает, что многие ценные породы 
животных по-прежнему в опасности и призывает к более активным 
усилиям по устойчивому использованию генетических ресурсов. Око-
ло 17 % (или 1458) пород сельскохозяйственных животных в мире в 
настоящее время находятся на грани исчезновения, в то время как ста-
тус риска многих других (58 %) просто неизвестен из-за отсутствия 
данных о размере и структуре популяций. Почти 100 пород домашних 
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животных вымерли в период с 2000 по 2014 гг. [1]. 
Процессы быстрого исчезновения местных пород, тенденции сни-

жения генетической изменчивости в стадах сельскохозяйственных жи-
вотных должны быть приостановлены, так как локальные породы яв-
ляются резервом наследственных качеств, необходимых для повыше-
ния эффективности селекции, создания новых породных групп сель-
скохозяйственных животных [2]. 

Современная стратегия при селекции местных (локальных, абори-
генных, эндемичных, национальных) пород животных сводится к двум 
направлениям: 

1. Селекция, направленная на улучшение хозяйственно ценных ка-
честв локальных пород, путём использования генофонда коммерче-
ских (заводских) пород. 

2. Селекция, обеспечивающая сохранение и поддержание генофон-
да породы с широкими пределами изменчивости [3]. 

Основным методом сохранения местных пород животных является 
чистопородное разведение. Чистопородное разведение в замкнутых 
популяциях (стадах) путём ротации линий приводит к нивелированию 
внутрипородных различий по фенотипу и генотипу. Не выполнение 
селекционно-племенных мероприятий с имеющимися линиями и се-
мействами по их совершению, консолидации наследственности, выяв-
лению и оценке лучших продолжателей, определению эффективного 
использования при породно-линейном разведении приведёт к вырож-
дению породы (снижение многоплодия, откормочных показателей и 
товарности производимой продукции) [4]. 

Во всех племенных предприятиях, занимающихся разведением 
свиней белорусской чёрно-пёстрой породы, осуществлялась племенная 
работа по планированию и координации селекционного процесса. Ор-
ганизация племенной работы способствует сохранению генофонда 
свиней белорусской чёрно-пёстрой породы, её породных особенностей 
и выдающихся продуктивных качеств.  

Дальнейшая племенная работа с породой направлена на сохранение 
лучших породных качеств и совершенствование продуктивности ме-
тодами чистопородного разведения и межлинейного скрещивания с 
созданием линий, семейств и родственных групп, позволяющих в 
условиях промышленных комплексов и товарных ферм получать 
стрессустойчивый молодняк проявляющий эффект гетерозиса по от-
кормочным и мясным качествам. 

Повышение качественных показателей племенных стад, сохранение 
лучших породных особенностей и рациональное использование гено-
фонда породы возможно только через разведение и совершенствова-
ние чистопородных линий и семейств. В свою очередь, совершенство-
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вание продуктивности свиней, как и всякий другой процесс, успешно 
осуществляется только тогда, когда все мероприятия по племенной ра-
боте с породой в целом и в отдельных хозяйствах глубоко продуманы 
и научно-обоснованы, когда они сведены в единую систему и целена-
правленно проводятся на протяжении ряда лет. В связи с этим большое 
значение приобретают своевременно разработанные научно-
методические мероприятия по сохранению и эффективному использо-
ванию линий белорусской чёрно-пёстрой породы различного направ-
ления продуктивности в условиях базовых племенных предприятий. 

Была поставлена цель – разработать селекционно-генетические ме-
роприятия по сохранению и эффективному использованию генофонда 
свиней белорусской чёрно-пёстрой породы. 

Материал и методика исследований. Объектом исследований 
были популяции высокопродуктивных чистопородных животных из 
КСУП «Племзавод «Ленино» Горецкого района и ОАО «Селекционно-
гибридный центр «Вихра» Мстиславского района Могилёвской обла-
сти, ОАО «Селекционно-гибридный центр «Заречье» Рогачёвского 
района Гомельской области. Для проведения ДНК-тестирования сви-
ней взяты образцы ткани у основных хряков и свиноматок. ДНК-
исследования проводились в лаборатории молекулярной биотехноло-
гии и ДНК-тестирования РУП «Научно-практический центр Нацио-
нальной академии наук Беларуси по животноводству» по генам: RYR 1 
(рианодинового рецептора), ESR (эстрогенового рецептора), H-FABP 
(ген белка, связывающего жирные кислоты), ECR-F18/FUT1 
(E.coli/альфа-1-фукозилтрансфераза), RN PRKAG3 (γ АМФ-
активируемой протеинкиназы), Mx1 (интерферон-индуцируемой ГТ 
Фазы), MUC4 (муцина) [2]. 

Результаты эксперимента и их обсуждение. Проведённые гене-
тические тестирования основных хряков и маток позволили целена-
правленно проводить селекционно-племенную работу по сохранению 
и эффективному использованию имеющихся линий и семейств в бело-
русской чёрно-пёстрой породе свиней. На основании полученных дан-
ных ДНК-тестирования основных хряков, используемых в КСУП 
«Пемзавод «Ленино» Горецкого района Могилёвской области, разра-
ботаны критерии отбора. Вариантов доступных генотипов для отбора 
хряков белорусской чёрной-пёстрой породы на практике значительно 
больше. В генотипе хряков, отселекционированных на репродуктив-
ные признаки, может быть полиморфизм аллелей BB и AB гена ESR, 
VV и VI гена RN и GG – гена ECR F18. Данные хряки имеют генотип 
NNABVIGG или NNABVVGG. В свою очередь, хряки линий специа-
лизированных на откормочные и мясные качества, отобранные на вос-
производство, в своём генотипе имеют сочетание предпочтительных и 
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нежелательных аллелей – NNAAIIGG, NNAAIIGG и NNAAVIGG (таб-
лица 1). 
 
Таблица 1 – Список отобранных основных хряков и свиноматок, их генотип и продук-
тивность в КСУП «Племзавод Ленино» 
№ 
п/
п 

Кличка и 
инд. номер 
животного 

Генотип 
животного 

Эффек-
тивность 
оплодо-
творе-
ния, % 

Количе-
ство 

отъёмов, 
опоросов 

Ср. кол-
во тех-
ноло-

гичных 
поросят 

При отъеме 
ср. 

кол. 
поро-

сят 

ср. 
масса 
гнез-
да, кг 

Хряки 
1 Копылок 71 NNAAVIAG 93,8 65 9,9 9,8 104,9 
2 Корелич 125 NNABVVGG 94,7 38 9,7 9,4 93,1 
3 Копыль 32027 NNABVIGG 80,0 91 10,0 9,8 111,7 
4 Заречный 117 NNAAIIGG 92,9 56 10,3 9,1 98,3 
5 Заречный 155 NNBBVIAG 91,0 51 10,4 9,3 82,8 
6 Слуцк 93 NNABVIGG 92,9 65 9,8 9,0 94,5 
7 Тик 153 NNABIIGG 90,0 48 9,4 8,8 87,9 
8 Класс 111 NNAAVIGG 95,6 55 9,6 9,1 104,7 

Свиноматки 
9 Синица 26401 NNBBVIAG - 1 12 10 91,6 

10 Злая 2464 NNABIIAG - 5 10 10 99,7 
11 Злая 13232 NNABIIGG - 2 10 9,5 94,6 
12 Ласточка 

13160 NNABIIGG - 3 10,3 9,3 82,5 
13 Ласточка 

13104 NNAAIIGG - 1 9 9 100,1 
14 Садовая 2594 NNAAIIGG - 1 11 9 62,4 
15 Тайга 2512 NNAAIIGG - 2 10,5 9,5 78,7 
16 Тайга 13404 NNAAIIGG - 2 9 8 72,7 
 

Данные собственной продуктивности отобранных основных хряков 
и свиноматок позволили разработать критерии подбора родительских 
пар с учётом полиморфизма генов-маркеров продуктивных качеств 
(таблица 2). Разработанные критерии отбора и подбора хряков позво-
ляют объективно оценить производителей и использовать их эффек-
тивно в планах подбора родительских пар при чистопородном разве-
дении на линейном уровне. 

Разведение по линиям – это подбор родительских пар, обеспечива-
ющий проявление в потомстве качеств предков. На основании полу-
ченных данных составлен план подбора хряков и свиноматок разводи-
мых в КСУП «П/з «Ленино» (таблица 3). Представленный план ставит 
своей целью объективно (на генетическом уровне) усилить селекцию в 
двух направлениях – репродуктивном и откормочно-мясном. Полу-
ченный от запланированных родительских пар ремонтный молодняк 
после оценки по собственной продуктивности и отбору лучших жи-
вотных позволит использовать имеющийся генетический потенциал 
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для повышения продуктивных показателей собственного стада и поро-
ды в целом. 
 
Таблица 2 − Критерии подбора основных хряков и свиноматок с учётом полиморфизма 
генов-маркеров продуктивных качеств  
Критерии подбора 
родительских пар, 
плюс-минус (+/-) 

варианты 

Для повышения репродуктив-
ных качеств 

Для повышения мясных и от-
кормочных качеств 

генотип  
свиноматки 

генотип  
хряка 

генотип  
свиноматки 

генотип  
хряка 

+ предпочтитель-
ный NNBBVIAG NNBBVIAG NNABIIAG NNABIIGG 
+/- допустимый NNABIIAG NNABVIGG NNABIIGG 

NNAAIIGG 
NNAAIIGG 
NNAAVIAG 

- нежелательный NNAAIIGG NNAAIIGG NNAAVVGG NNAAVVGG 
Примечание: NN и nn - генотипы гена RYR1; AA, AB и BB - генотипы гена ESR; II, 

VI и VV - генотипы гена RN; AA, AG и GG генотипы гена ECR F18  
 

Таблица 3 − План подбора хряков и свиноматок прошедших ДНК-тестирование в КСУП 
«П/з «Ленино» 
Кличка, индивиду-
альный номер и ге-
нотип свиноматки 

Закрепление хряков (кличка, индивиду-
альный номер и генотип) Примечание 

основной заменяющий 
Тайга 2512 
NNAAIIGG 

Слуцк 93 
NNABVIGG 

Тик 153 
NNABIIGG 

повышение мясных и 
откормочных качеств 

Садовая 2594 
NNAAIIGG 

Заречный 117 
NNAAIIGG 

Тик 153 
NNABIIGG 

повышение мясных и 
откормочных качеств 

Ласточка 13104 
NNAAIIGG 

Тик 153 
NNABIIGG 

Заречный 117 
NNAAIIGG 

повышение мясных и 
откормочных качеств 

Ласточка 13160 
NNABIIGG 

Тик 153  
NNABIIGG  
Класс 111 

NNAAVIGG 

Заречный 117 
NNAAIIGG 

повышение мясных и 
откормочных качеств 

Злая 13232 
NNABIIGG 

Тик 153 
NNABIIGG 

Копылок 71 
NNAAVIAG 

повышение мясных и 
откормочных качеств 

Тайга 13404 
NNAAIIGG 

Заречный 117 
NNAAIIGG 

Тик 153 
NNABIIGG 

повышение мясных и 
откормочных качеств 

Злая 2464 
NNABIIAG 

Заречный 155 
NNBBVIAG 

Копыль 32027 
NNABVIGG 

повышение репро-
дуктивных качеств 

Синица 26401 
NNBBVIAG 

Заречный 155 
NNBBVIAG 

Корелич 125 
NNABVVGG 

повышение репро-
дуктивных качеств, 

консолидация 
наследственности 

 
В соответствии с разработанными критериями отбора и планом 

подбора родительских форм при чистопородном разведении оценены 
перспективные линии и семейства белорусской чёрно-пёстрой породы, 
разводимые в генофондом предприятии КСУП «Племзавод Ленино» 
Горецкого района Могилёвской области. 

Влияние линейной принадлежности и генотипа хряков на продук-
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тивность осеменённых свиноматок представлена в таблице 4.  
 
Таблица 4 – Влияние линейной принадлежности и генотипа хряков на продуктивность 
осемененных свиноматок 
№ 
п/п 

Линия  
и генотип 

хряков 

Кол-
во 

опо-
ро-
сов 

Много-
плодие, 

гол. 

Молоч-
ность, кг 

При отъёме Со-
хран-
ность 
поро-
сят, % 

ср. кол. 
поросят 

ср. масса 
гнезда, 

кг 

1 Копылок 
NNAAVIAG 14 9,86±0,35 48,0±0,79 9,29±0,29 98,3±5,09 94,2 

2 Корелич 
NNABVVGG 19 9,47±0,30 46,7±0,90 8,82±0,21 92,2±3,12 93,1 

3 
Копыль  
Слуцк 
NNABVIGG 41 9,95±0,17 48,6±0,51 9,13±0,15 99,9±2,96 91,8 

4 Заречный  
NNAAIIGG 18 9,33±0,26 47,1±1,21 8,69±0,25 94,4±5,33 93,1 

5 Заречный  
NNBBVIAG 17 9,76±0,26 46,9±1,49 8,77±0,30 91,7±4,19 89,9 

7 Тик 
NNABIIGG 14 8,86±0,39 44,7±0,84 8,27±0,27 85,2±4,92 93,3 

8 Класс 
NNAAVIGG 31 9,23±0,28 47,6±0,36 9,10±0,31 102,8±3,97 98,6 

В среднем по 
линиям 138 9,59±0,10 47,4±0,34 8,93±0,09 96,1±1,61 93,1 
 

Установлена положительная тенденция на увеличение репродук-
тивных показателей от использования хряков линий Копыль, Слуцк и 
Копылок. Многоплодие, молочность и развитие поросят при отъёме у 
осеменённых этими хряками маток превышали средние показатели на 
1,3-4,0 %. Высокой сохранностью и развитием поросят отличаются 
матки покрытые хряками линии Класс. Средняя масса поросёнка при 
отъёме выше на 0,5 кг или на 4,6 %, а гнезда – на 7,0 %. Данная линия 
специализирована на откормочные и мясные показатели.  

Прошедшие ДНК-тестирование свиноматки четырёх основных се-
мейств распределены по генотипу на шесть основных групп (таблица 
5). Семейство Злая и Ласточка представлена двумя группами. Матки, 
имеющие в своём генотипе аллель АВ гена ESR, отличались повы-
шенным многоплодием и молочностью на 0,8-4,1 % и 2,8 % соответ-
ственно. Среди семейств лучшими по воспроизводительным показате-
лям является семейство Садовая, матки которого достоверно превос-
ходят по многоплодию и молочности основные семейства на 16,5 и 
7,3% (P ≤0,01). 
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Таблица 5 – Продуктивность маток различных семейств белорусской чёрно-пёстрой по-
роды в зависимости от их генотипа 
№ 
п/п 

Семей-
ство и ге-
нотип мо-

ток 

Кол-
во 
ма-
ток 

Много-
плодие, 

гол. 

Молоч-
ность, кг 

При отъеме Со-
хран-
ность 
поро-
сят, % 

ср. кол. 
поросят 

ср. масса 
гнезда, кг 

1 Злая 
NNABIIAG 1 10,17±0,17 49,0±0,45 10,17±0,17 116,7±5,77 100 

2 Злая 
NNABIIGG 1 10,00±0,58 47,7±1,45 9,00±0,58 100,1±2,62 90,0 

3 Тайга 
NNAAIIGG 4 9,56±0,34 48,5±1,05 9,13±0,35 101,3±6,68 95,5 

4 Садовая 
NNAAIIGG 2 11,75±0,48*** 52,8±0,48** 10,50±0,65 109,3±9,80 89,4 

5 Ласточка 
NNAAIIGG 3 9,00±0,71 49,5±1,85 9,00±0,71 103,1±11,93 100 

6 Ласточка 
NNABIIGG 3 10,5±0,67 50,6±3,14 9,20±0,86 100,2±7,84 87,6 

В среднем по 
семействам 14 10,09±0,23 49,2±0,73 9,50±0,73 105,4±3,19 94,2 

Примечание: контролем служат средние значения по семействам:**- Р≤0,01;***- 
Р≤0,001 
 

Проведённые исследования на сочетаемость родительских форм 
различных генотипов при чистопородном разведении на линейном 
уровне позволили установить эффективные варианты подбора. Для по-
вышения многоплодия маток семейств Тайга, Садовая, Ласточка, име-
ющих в своём генотипе нежелательный аллель АА гена ESR, необхо-
димо использовать хряков линий Корелич и Слуцк (таблица 6). 

При этом линия Слуцк оказывает положительное влияние на жиз-
неспособность поросят и их развитие. За семействами, генетически 
предрасположенными к невысоким мясным и откормочным показате-
лям (аллель II гена RN), целесообразно закреплять линии хряков 
Класс, Копылок, Копыль и Слуцк. Сохранность получаемого молодня-
ка 100 % и масса гнезда при отъёме 100 кг и выше.  

Отобранные и протестированные основные хряки и свиноматки 
были оценены по собственной продуктивности и продуктивности осе-
менённых маток с целью установления сочетаемости генотипов и 
определения эффективности их использования при чистопородном 
разведении на линейном уровне. Полученные результаты обработаны 
биометрически и представлены в таблице 7. 

Установлено, что хряки линий Копылок, Копыль, Заречный и 
Слуцк способствуют увеличению многоплодия маток на 0,2-0,3 поро-
сёнка или 2,1-3,1 % (Р≥0,05). При отъёме достоверно выше показатели 
были у маток покрытых хряками линии Копыль, имеющие генотип 
NNABVIGG. Гнезда были больше на 0,5 поросёнка (Р≤0,05), а их мас-
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са выше на 12,4 кг (Р≤0,01). Аналогичная тенденция была установлена 
от использования хряков л. Копылок.  
 
Таблица 6 – Сочетаемость маток семейств и линий белорусской чёрно-пёстрой породы в 
зависимости от их генотипа в условиях генофондных стад 

№ 
п/п 

Семейство 
и генотип 

маток 

Линия и ге-
нотип хряков 

Много-
плодие, 

гол. 

Молоч-
ность, 

кг 

При отъеме Сохран-
ность 

поросят, 
% 

ср. кол. 
поросят 

ср. мас-
са гнез-
да, кг 

1 

Злая 
NNABIIAG 

Копыль, 
Слуцк 
NNABVIGG 

10,0± 
0,00 

49,0± 
1,00 

10,0± 
0,00 

109,9± 
10,50 100 

Класс 
NNABVIGG 11 48 11 110 100 

В среднем 
по генотипу - 10,17± 

0,17 
49,0± 
0,45 

10,17± 
0,17 

116,7± 
5,77 100 

2 

Злая, 
Ласточка 
NNABIIGG 

Слуцк 
NNABVIGG 

10,33± 
0,88 

45,5± 
3,50 

8,50± 
1,50 

96,0± 
19,00 82,3 

Копылок 
NNAAVIAG 10 50 10 98 100 

В среднем 
по генотипу - 10,33± 

0,47 
49,5± 
2,01 

9,13± 
0,55 

100,2± 
4,77 88,4 

3 

Тайга, 
Садовая, 
Ласточка 
NNAAIIGG 

Класс 
NNABVIGG 8 48 8 90,4 100 

Корелич 
NNABVVGG 10 47 8 88 80 

Слуцк 
NNABVIGG 10 50 10 99 100 

В среднем 
по генотипу - 9,38± 

0,31 
48,8± 
0,89 

9,08± 
0,31 

101,9± 
5,65 96,8 

 
Таблица 7 – Продуктивность основных хряков и свиноматок с учетом их генотипа 
№ 
п/п 

Кличка и 
инд. номер 
животного 

Генотип 
животного 

Эффек
фек-
тив-

ность 
опло-
дотво-
рения, 

% 

Коли-
чество 

отъ-
ёмов, 

опоро-
сов 

Ср. кол. 
техно-
логич-

ных по-
росят 

При отъеме 
ср. ко-
личе-

ство по-
росят 

ср. мас-
са гнез-
да, кг 

1 2 3 4 5 6 7 8 
Хряки 

1 Копылок 71 NNAAVIAG 93,8 20 9,9±0,30 9,2±0,22 98,5±3,57 
2 Корелич 125 NNABVVGG 94,7 26 9,5±0,24 8,8±0,20 83,5±5,21 

3 
Копыль 
32027 NNABVIGG 80,0 22 9,8±0,22 9,4±0,18* 106,1±3,58** 

4 Заречный 117 NNAAIIGG 92,9 22 9,5±0,23 8,7±0,20 95,1±4,65 
5 Заречный 155 NNBBVIAG 91,0 19 9,8±0,27 8,8±0,23 90,6±3,65 
6 Слуцк 93 NNABVIGG 92,9 23 9,8±0,25 8,6±0,29 88,7±3,99 
7 Тик 153 NNABIIGG 90,0 15 9,3±0,27 8,6±0,25 88,1±3,96 
8 Класс 111 NNAAVIGG 95,6 16 9,4±0,26 9,0±0,22 99,9±3,13 
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Продолжение таблицы 7 
1 2 3 4 5 6 7 8 

Свиноматки 
1 Злая 2464 NNABIIAG - 7 9,7±0,47 9,7±0,47 110,0±8,26 
2 Злая 13232 NNABIIGG - 3 10,0±0,58 9,0±0,58 100,1±2,62* 

3 Ласточка 
13160 NNABIIGG - 3 10,7±0,67 7,3±1,76 81,7±22,45 

4 Ласточка 
13104 NNAAIIGG - 2 

10,0±1,00 10,0±1,00 103,5±26,50 

5 Садовая 2594 NNAAIIGG - 1 11,0±0,00 9,0±0,00 81,0±0,00 
6 Тайга 2512 NNAAIIGG - 2 10,5±0,50 10,0±1,00 86,0±13,00 
7 Тайга 13404 NNAAIIGG - 3 9,0±0,58 8,0±0,00 74,7±9,61 
8 Ласточка 

13104 NNAAVVGG - 3 10,3±1,33 9,3±1,45 99,3±11,98 
9 Тайга 13210 NNABVIAG - 3 10,0±1,00 9,7±1,20 96,7±8,69 

10 Злая 13344 NNABVVGG - 3 9,0±0,58 9,0±0,58 91,7±6,12 
11 Садовая 1788 NNABVVGG - 3 10,7±0,33** 9,3±0,67 94,3±12,33 
12 Контрольная группа 164 9,6±0,09 8,9±0,08 93,7±1,55 

Примечание: здесь и далее контролем служат средние значения по контрольной 
группе:*- Р≤0,05;**- Р≤0,01;***- Р≤0,001 

 
Среди оценённых свиноматок высоким выходом технологических 

поросят отличались матки семейств Садовая, Ласточка и Тайга. От ма-
ток из семейства Садовая с генотипом AB гена ESR получено 10,7 тех-
нологичных поросят, что на 11,5 % больше, чем по стаду (Р≤0,01). Вы-
сокой сохранностью и развитием отличались поросята, полученные от 
маток семейств Злая и Ласточка. Матки этих семейств имели в своём 
генотипе предпочтительные аллели гена RN (prkag3) – II, что позволи-
ло достичь массы гнезда к отъёму 100-110 кг. По данному показателю 
превосходство составило 6,8-7,4 %. Достоверные различия установле-
ны по маткам из семейства Злая с генотипом NNABIIGG – на 6,4 кг 
или 6,8 % (Р≤0,05). 

Эффективность использования хряков и свиноматок заключается в 
оптимальном применении имеющегося продуктивного и генетическо-
го потенциала животных. Свиноматки были сгруппированы по гено-
типам, установленным при помощи ДНК-исследований (таблица 8). 
При подборе родительских пар учитывались линейная принадлеж-
ность и полиморфизм генов, отвечающих за репродуктивность и ин-
тенсивность роста получаемого потомства. На многоплодие и количе-
ство технологичных поросят непосредственно влияет генотип свино-
матки. В наших исследованиях установлено, что повышение репро-
дуктивных показателей было отмечено у маток с генотипом АВ гена 
ESR на 6,3-9,4 %. При этом достоверно высокие различия установлены 
при использовании хряков с генотипом АВ и ВВ – на 0,7-0,9 поросёнка 
(Р≤0,05). На развитие и энергию роста поросят непосредственно влия-
ет генотип отца. От пар, в которых в качестве отцов использовались 
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хряки с генотипом II и VI гена RN (prkag3), поросята рождались ско-
роспелыми и жизнеспособными. Наибольший результат по откормоч-
ным показателям достигнут от сочетания маток с. Злая с генотипом 
NNABIIAG и хряков л. Копыль и Заречный с генотипом NNABIIGG – 
120-140 кг, что превышает средние значения на 28 % (Р≤0,001). 

 
Таблица 8 – Эффективность использования хряков и свиноматок различных семейств и 
линий с установленным генотипом 

Семейство и гено-
тип свиноматок 

Линия  
и генотип хряков 

Показатели продуктивных признаков 
количество тех-
нологичных по-

росят, гол 

масса гнезда при 
отъёме, кг 

Тайга, Садовая, 
Ласточка 
(NNAAIIGG) 

Веселый (NNAAVIGG),  
Копыль (NNABIIGG, 
NNABVIGG), 
Заречный (NNBBVIGG) 10,0±0,55 80,5±3,07 

Ласточка, Злая 
(NNABIIGG) 

Корелич (NNABVIGG), 
Копылок (NNAAVIAG), 
Слуцк (NNAAVVAG, 
NNABVIGG), 10,5±0,29** 88,0±16,65 

Злая 
(NNABIIAG) 

Копыль (NNABIIGG, 
NNAAVIGG), 
Заречный (NNABIIGG), 
Класс (NNAAVIGG) 10,2±0,20 120,0±5,59*** 

Ласточка 
(NNAAVVGG) Корелич (NNABVIGG) 9,0±0,00 118,0±0,00 

Злая, Садовая 
(NNABVVGG) 

Заречный (NNBBVIGG, 
NNABIIGG), 
Копылок (NNAAVIAG) 10,3±0,33* 101,3±10,71 

 
Эффективность использования пород при чистопородном разведе-

нии зависит от количества линий составляющих её, их отселекциони-
рованности по направлениям продуктивности и селекционно-
племенных мероприятий, позволяющих эффективно использовать 
имеющийся племенной и генетический потенциал генеалогических 
структур породы и чистопородных стад, разводимых в племенных 
предприятиях. 

Проведённые исследования позволили разработать «Комплекс се-
лекционно-генетических мероприятий по эффективному использова-
нию генеалогических линий белорусской чёрно-пёстрой породы в 
племенной сети», состоящий из: 

- ДНК-тестирование проверяемых хряков и маток по генам-
маркерам RYR 1 (рианодинового рецептора), ESR (эстрогенового ре-
цептора), H-FABP (гену белка, связывающего жирные кислоты), ECR-
F18/FUT1 (E.coli/альфа-1-фукозилтрансфераза), PRKAG3 (γ АМФ-
активируемой протеинкиназы), Mx1 (интерферон-индуцируемой ГТ 
Фазы); 
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- разработка критериев отбора хряков для подбора родительских 
пар при чистопородном разведении на линейном уровне; 

- разработка планов подбора родительских пар на основе установ-
ленных критериев подбора хряков и свиноматок, позволяющих макси-
мально полно и эффективно использовать их племенной потенциал 
при чистопородном разведении на линейном уровне; 

- оценка и отбор ремонтных хряков продолжателей линий, исполь-
зуемых в базовых племенных предприятиях; 

- проведение селекционно-племенной работы в соответствии с раз-
работанным «Планом селекционно-племенной работы по использова-
нию и сохранению генофонда белорусской чёрно-пёстрой породы сви-
ней на 2014-2020 годы»; 

- обмен племенными хряками или спермопродукцией от выдаю-
щихся хряков разводимых линий между базовыми племенными пред-
приятиями (КСУП «Племзавод «Ленино», ОАО «Селекционно-
гибридный центр «Вихра», ОАО «Селекционно-гибридный центр «За-
речье») и племенными фермами промышленных комплексов; 

- мониторинг численности основных чистопородных хряков и сви-
номаток ведущей группы разводимых линий и семейств в базовых 
племенных предприятиях и используемых на промышленных ком-
плексах. 

Заключение. Выполненная исследовательская работа позволила 
разработать критерии отбора и подбора основных хряков и свиноматок 
с целью эффективного их использования в условиях базовых племен-
ных предприятий. 

На основании установленной сочетаемости семейств и линий, раз-
водимых в условиях генофондного стада, разработаны эффективные 
варианты чистопородного разведения. 

Разработанный «Комплекс селекционно-генетические мероприятия 
по эффективному использованию линий белорусской чёрно-пёстрой 
породы различного направления» позволяет повысить репродуктивные 
показатели на 6,3-9,4 %, а также развитие и энергию роста поросят до 
отъёма на 28 % (Р≤0,001). 
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В статье представлены результаты исследования влияние NaCl на среднюю длину, 
массу и выживаемость эмбрионов и личинок радужной форели (Oncorhynchus mykiss) 
при доинкубации в условиях рыбоводного индустриального комплекса (УЗВ). Установ-
лено, что использование NaCl концентрацией 300 мг/л. при продолжительности воздей-
ствия 15 мин. и 30 мин. (ежедневно до перехода на экзогенное питание) обеспечивает 
достоверное увеличение относительного прироста на 84,3 и 15,5 % (в зависимости от 
экспозиции), средней длины – на 3,2 и 7,7 % (в зависимости от экспозиции), средней 
выживаемости – на 8,2 % и улучшение токсикологических параметров при анализе де-
кадной выживаемости рыбопосадочного материала радужной форели. Применение дан-
ного способа повышения эффективности инкубационного процесса актуально для рыбо-
водных хозяйств, занимающихся воспроизводством радужной форели. 

Ключевые слова: радужная форель, икра, рост, выживаемость, NaCl, соленость, ин-
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The paper presents the results of study of NaCl effect on the average length, weight and 
survival of embryos and larvae of rainbow trout (Oncorhynchus mykiss) during incubation in 


